CAMBIO DEL MARCO DE TRADUCCION DEL mRNA DEL GEN pth EN
Escherichia coli.
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El cambio de la fase de traduccién, o “frameshifting” al marco -1 se produce
por un desplazamiento en reversa del ribosoma en traduccién y tiene como
consecuencia la generacion de dos proteinas. Las proteinas son de diferente
tamafio y comparten la misma secuencia de aminoacidos en sus regiones
amino terminal hasta el punto donde se efectua el cambio de fase. Este tipo
de recodificacion se ha descrito desde virus y bacterias hasta el hombre y se
dice que esta “programada” porque el desplazamiento permite alcanzar una
proporcion éptima de las dos proteinas que es necesaria para la
funcionalidad del sistema. En los casos reportados de desplazamiento
programado se encuentran dos elementos presentes en los mMRNAS: una
secuencia “resbalosa”, comunmente de siete bases (X XXX YYZ) donde se
lleva a cabo el cambio de la fase de traduccién, y una estructura secundaria
posterior que facilita dicho cambio propiciando una pausa en el avance del
ribosoma.

En este trabajo encontramos que una delecion de un par de bases en el
codon 118 del gen pth, que cambia el marco de traduccion a la fase +1, aun
expresa la peptidil-tRNA hidrolasa correspondiente a niveles bajos. Nuestros
datos indican que la supresion ocurre por un cambio del marco de traduccién
del MRNA a la fase -1 en la secuencia “resbalosa” C CCT situada
posteriormente al sitio de la delecidn lo que restablece el marco a la fase
original. El analisis informatico de la secuencia del mRNA de pth revel6 la
presencia de un posible seudonudo localizado rio abajo de la secuencia C
CCT en el mRNA. El analisis funcional de deleciones en fusiones con el gen
lacZ sugiere que el seudonudo estimula significativamente el corrimiento -1
del marco de traduccion en relacion al corrimiento mediado por la secuencia
C CCT sola. Ademas, esta secuencia esta precedida por una estructura corta
de tallo y burbuja en el mMRNA necesaria para el corrimiento de la fase de
traduccion.

Se conoce muy poco acerca de la contribucion global de la recodificacién en
la complejidad de los proteomas. La estrategia empleada aqui, en
combinacion con la busqueda informatica de secuencias resbalosas y de
estructuras secundarias en los mensajeros, podra ser aplicada en la
identificacion de nuevos casos de desplazamiento de la fase de traduccion en
los genomas de organismos diversos.



