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A cincuenta afos del descubrimiento de la estructura del DNA (1), se concluye el Proyecto del
Genoma Humano (2,3 y 4), después de casi 15 afos de haber sido concebido (5). Durante todo este tiempo,
numerosos avances y descubrimientos han sido piezas claves para agilizar la elucidacion de la enciclopedia
hereditaria de nuestra especie, logrando como nunca antes avanzar en la identificacion de sus genes, sus
patrones de expresion e inferir los roles de las proteinas que codifican.

La secuenciacién manual del locus hGH, mismo que alberga los genes de las hormonas del crecimiento
(HGHs) y del lactégeno placentario (HPL), también conocido como somatomamotropina corionica o CSH) (6)
fue una de estas piezas claves, pues reforzd el concepto de la factibilidad del Proyecto del Genoma Humano
7).

La informacion genética (~66,500 nucledtidos) generada a partir de la secuenciacion del locus hGH,
dispard en nuestros laboratorios una serie de descubrimientos e invenciones (8), que hasta la fecha siguen
siendo los pilares que nos han permitido desplegar todo un programa de investigacion y desarrollo
tecnologico para traducir este conocimiento gendémico en aplicaciones clinicas y biotecnolégicas,
consolidando asi nuestra Unidad de Laboratorios de Ingenieria y Expresion Genéticas (ULIEG) (9,10). Se
describiran las diferentes facetas del modelo de investigacion vy los logros de los proyectos representativos
de cada uno de los laboratorios de la ULIEG.

Descubrimientos e innovaciones claves que han resultado de tales proyectos son:

a) Se han aislado genes y regiones intergénicas de loci GH de primates, entendiendo mejor la
evolucion de esta familia genénica.

b) Se han caracterizado los principales elementos de control de la expresion y especificidad de los
genes miembros de la familia en el genoma humano.

c) Se desarrollé un nuevo método para diagnosticar deleciones de los genes miembros de la familia en
pacientes en deficiencias de HGH o de HPL.

d) Se han producido en levaduras las proteinas codificadas por los genes miembros de la familia
humana, asi como de varios animales.

e) Se han desarrollado vectores para terapia génica de cancer con selectividad para tumores
hipofisicarios.
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